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A técnica de genotipagem em diferentes escalas, acompanhado do uso de marcadores
SNPs (Single Nucleotide Polymorphism) esta sujeita a inconsisténcias e a avaliacdo da
gualidade das amostras e marcadores garante maior confiabilidade das analises
estatisticas, além de diminuir o numero de informacdes irrelevantes otimizando a analise
computacional dos dados, sem afetar a precisdo dos resultados. Assim, o objetivo deste
trabalho € analisar diferentes niveis dos critérios de controle de qualidade de marcadores
SNPs em um banco de dados de bufalas com aptiddo leiteira. Dados gendmicos,
pertencentes a trés fazendas, foram cedidos pela Faculdade de Ciéncias Agrarias e
Veterinarias da Universidade Estadual Paulista (UNESP), campus Jaboticabal. Os
animais foram genotipados com o chip 90K Axion® Buffalo Genotyping (116169
marcadores), tendo como referéncia o genoma bovino, visto que, ainda ndo ha chip
especifico para a espécie Bubalus bubalis. Para adequar os dados fornecidos ao formato
solicitado pelo programa usado para consisténcia dos marcadores e exclusdo dos
cromossomos sexuais foi utilizado o software Cygwin. O controle de qualidade (CQ) do
banco de dados contendo 322 animais (amostras) foi feito por meio do software PLINK
1.07, no qual os dados foram filtrados com base na frequéncia do alelo menor (minor
allele frequency — MAF), porcentagem de SNPs validos na populacdo (call rate) e
equilibrio de Hardy—Weinberg (EHW). Foram adotados dois niveis de CQ sendo 1) 0,05
MAF; 0,95 Call rate (menos rigoroso) e 2) 0,02 MAF; 0,98 Call rate (mais rigoroso) e para
ambos EHW de 10°%. Concluida a andlise, obteve-se para o nivel 1 o total de 58666
marcadores (autossémicos) viaveis e, para o nivel 2, 47191 marcadores. A partir destes
resultados, sera verificada a influéncia do controle de qualidade dos dados gendémicos
sobre o estudo da estrutura da populacdo em questdo e suas implicagcdes no
melhoramento de bufalas leiteiras.
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